BioOffice 3

Wie arbeite ich mit BioOffice 3

Im Folgenden, soll aufgezeigt werden, wie man BioOffice 3 bedient. Auf fachspezifische Eigenheiten wird nicht
eingegangen. Es sollen die Grundprinzipien der Navigation aufgezeigt werden.

BioOffice starten

e Beim erstmaligen Start von BioOffice, miissen die Zugangsdaten fiir die Datenbank erfasst werden.

@ BicOffice - [} X

Programm Fenster Werkzeuge

¢4 Taxon || i Objekt | () Fundort | 55 Leihwesen || || Literatur | & Sammlung | &= Exkursion | & Kontakt | [& Projekt = &f Abfrage Manager | # Taxa Kataloge

|27 Anmelden = (m]

Version 3
Login Informationen

Typ | Microsoft SQL Server v

Server / IP [ l

Datenbank l ]

Port [ 1433 |

[Mlintegrierte Sicherheit verwenden:

Benutzer

Passwort

speichern & verbinden

| [simofam [

o Bei weiteren Starts verbindet sich BioOffice automatisch mit der zuletzt gewahlten Datenbank.

e Um eine andere Datenbank zu nutzen ( zum Beispiel eine Testdatenbank ) kdnnen im Menue Fenster mit der
Option Anmelden die Zugangsdaten verandert werden.
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Programm = Fenster Werkzeuge

@ Taxa
0 Fundorte
[%  Pprojekte
5% Leihwesen
£ Texon || Literatur e
(@) Taxon St &= Exkursionen
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Schnellsuc 5 Sammlungen —
i1 Objekt LPh
(3 Taxon D, /4 Animelden hrd.
Taxa Kataloge

Schulungsunterlagen, Version 1.2, 8.4.2021 / fz



BioOffice 3

Aufbau der Masken

BioOffice 3 hat fiir alle Module denselben logischen Aufbau.

Bereich um zu Selektionieren und zu suchen mit BOSearch

Detailansicht
eines selektierten Listenansicht der gesuchten Resultate
Datensatzes

Wieviel Platz fiir die einzelnen Bereiche genutzt werden, kann jeder Nutzer pro Tabelle individuell einstellen und bei
Bedarf unter verschiedenen Namen speichern.

BioOffice suche mit BOSearch

Die einzigartige BOSearch Technologie ermdglicht es sogar die Suchfunktionen individuell anzupassen.

Definieren Sie einfach mit welchen Feldern Sie suchen mdchten und welche fiir Sie im Moment nicht relevant sind.
BioOffice speichert diese Einstellungen automatisch pro Nutzer. Durch einfaches Anklicken kann der Nutzer diese
Optionen jederzeit anpassen.

BioOffice sucht in allen angegebenen Feldern gleichzeitig.
Als Platzhalter fiir eine unbekannte Menge an Daten wird bei der Suche ein * verwendet

Wenn nur ein einzelnes Zeichen nicht bekann ist, kann man dieses Zeichen durch _ ersetzen. Me_er findet also Meyer,
Meier, Mejer oder auch Meder.

Detailansicht

In diesem Bereich, konnen Sie die ausgewahlten Daten aus der Listenansicht editieren.

Pro Nutzer kann individuell abgespeichert werden, welche Felder wie breit und in welcher Reihenfolge angezeigt werden
sollen.

Diese Angaben werden automatisch auf die Listenansicht ibertragen. Ihre Listenansicht wird also die Felder genau in
derselben Reihenfolge anzeigen wie das in der Detailansicht definiert wurde.

Listenansicht

Hier sehen Sie tabellarisch alle mit BOSearch gesuchten Datenséatze.
Des Weiteren kdnnen Sie die gefundenen Daten mittels frei definierbaren Filtern auf ALLEN Feldern verfeinert darstellen.
Auch eine Gruppierung nach allen Feldern mit beliebigen Subkriterien ist moglich.

All diese gefundenen, gefilterten und gruppierten Daten kann der Nutzer in verschiedensten Formaten exportieren
(Ctrl + E) oder auch an das Reportmodul (ibergeben um beliebige Auswertungen oder Ausdrucke zu erstellen.
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Ausleih = 08 Objekt Liste

1212
~ A k8 = 07  Spalte ausblenden
377 575910 Entomo_Sam...
v 178 523310 Entomo Sam Automatische Spaltenbreite
v =1 379 524010 Entomo_Sa Cryptophac \& Filterzeile ein-/ausblenden
T 380 523810 Cryptophac @ Alle Filter aufheben
381 526510 Cryptopleu
v 392 543010 Ctenicera P 0¥ Alle Spalten einblenden
v 383 546210 Curculio ele 7 Spalten auswahlen
e 384 576210 Curtemono export to Excel Workbook (HSSF)
Vi~ 385 600710 Entomo_Sam... | Curtolyprop export to Excel (XML)
- 386 576910 Entomo_Sam... | Cyaniris Cy.
:, 387 574810 Entomo_Sam... | Cyclocephe ff  Gruppierungs-Header anzeigen/ausblenden
388 525210 Entomo_Sam... | Cyclommat [=) alle Gruppen zusammenklappen
389 500410 Entomo_Sam... | Cyclonesus [#] alle Gruppen aufklappen
:I 330 571610 Entomo_Sam... Cylindrocer i .
vlile - ~— = Einstellungen speichern
|| Sl 391 580010 Entomo_Sam... | Cylindroide .
] =1} Einstellungen speichern unter
bl | Sl 392 599610 Entomo_Sam... | Cylindrono: - .
v|[=] 393 603910 Entomo_Sam..  Cylindrono: & "o ungen faden
394 557410 Entomo_Sam... | Cymindis C B
205 552210 Fntomn Sam_. Cumindic Cumindiz ehlersi Pitreus

Mit einem Klick der rechten Maustaste in der obersten Zeile der Listenansicht mit der Tabellenbeschriftung kann man
die beschriebenen Mdglichkeiten auswahlen.
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Neuer Datensatz erfassen ( Ctrl + N )

Datensatz duplizieren ( Ctrl + D)

Unter Programm / Einstellungen kann man definieren

@ BicOffice
Programm Fenster Werkzeuge

@ Uber
2 Einstellungen

& Beenden

@4 Tavan | £71 Ohiekt | (R Fundart | £2

ob beim Duplizieren alle Felder dupliziert werden oder nur die Sichtbaren

@ Preferences O X
type filter text Formular (=1 4 v,
v BioOffice

Einstellungen fir das Formular

Datenbank ) o

CaTT [“] Tabelle automatisch Synchronisieren

Sprache Umsortieren der Felder einschalten (Drag and Drop)

Tabelle [[J#rue = klont den kompletten Datensatz: false = kopiert nur die sichtbaren Felder,

Beispielsuche verwenden

Textausrichtung Linksbindig e
Darstellungsform der Koordinaten Dezimalgrad v
Hilfslinie keine v

Hintergrundfarbe fir ungespeicherte Datensatze / Beispielsuche [___]
Taste um Systemvorgaben ein/aus zu schalten F9 v

Hintergrundfarbe fiir Vorgabenfelder [ —

Restore Defaults Apply

Die Felder Datensatz Ersteller und Datensatz Mutation werden nie Gibernommen, sondern mit dem aktuellen Benutzer
und Datum initialisiert.
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Editlink suchen

5 Object detail | &7 Determination [] Multimedia _] Literature G5 Loans = 8 [
ID A

a

“Taxon E] H

rubi

Gultiges Synonym  Id Code1 Name

true 39950 Abra rubiginosa Lamarck

true 40635 Dosinia rubicunda Philippi

true 43482 Vasticardium rubicundum (Reeve, 1844)

Objekt-Typ | vl

Wenn zum Beispiel wahrend dem Erfassen eines Objektes das dazugehdrende Taxon gesucht werden soll, hat man 2
Maoglichkeiten

o Durch das klicken auf das v (im Bild aus dokumentarischen Griinden griin markiert ) wird eine Liste mit allen
Daten angezeigt. In der Kopfzeile kann man die Auzwahl der Daten einschrdanken und so die gesuchten Daten sehr
schnell finden. * als Suchfilter wird nicht ben6étigt ( BioOffice sucht diesen * in der Liste ).

¢ Mit einem Klick auf die Schlangenlinie ( im Bild aus dokumentarischen Griinden braun markiert ) wird das
entsprechende Modul geo6ffnet. Mit diesem Modul kann der entsprechende Datensatz gesucht oder auch erfasst

werden.

2 @ 40131 | Parvaspina collina (Conrad, 1837) Conrad
3 @ 40133 | Pegias fabula (I. Lea, 1838) I Lea
4 @ 40134  Alasmidonta heterodon (I. Lea, 1829) Lea

1% 40135 | Lasmigg . -

@ | 40136 | Alasmic & newTaxon

@ 40133 | Alasmic LB save Taxon
8 @ 40139 | Alasmic L) clone Taxon ¢
9 @ |a090 Arcid.en S ——
i B | 40364 iy @2 add to taxa cataog(s)
1 @ | 40366 Lasmigc ue

z @2 remove from taxa cataog(s)
12 @ 40495 | Simpso
13 @ | 253180  Alasmic ¢ object list for the selected items > jue
14 @ 258213 Monodi S5 object list for all items >
@\ ot ralatad Sitac fram calartinn

Nach der Auswahl des gesuchten Datensatzes, kann dieser mit der rechten Maustaste und Datensatz wahlen
libernommen werden.

Combox suchen ( vorselektieren )

Mit Ctrl + Space kann die Selektion in der Combox geleert werden.

Mit der Pfeiltaste kann durchgeblattert werden.

Datum eingeben

Masken anpassen

Reihenfolge im Detail, Listenansicht
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Seriell Daten editieren

F9

Menueoptionen

Objekt | () Fundort | 5% Leihwesen || || Literatur | (== Samt
v Text anzeigen

zuriicksetzen

‘eich
@ nach links verschieben

*10

nach rechts verschieben

Wenn man mit der rechten Maustaste auf einen der Fensterbuttons klickt, kann man das dazugehorige Formular auf die
Grundeinstellungen zuriick setzen, oder auch die Reihenfolge dieser Fensterbuttons verandern.

Einstellungen

Export

Mit Ctrl-E werden alle sichtbaren Felder aus der Listenansicht ohne Sortierung aber mit allen Formatierungen als html
flir Excel exportiert.Dadurch kann diese Datei mit den verschiedensten Versionen von Excel eingelesen und verarbeitet
werden.

Export als csv kann man die zu exportierenden Felder angeben und bei Bedarf auch nur die selektierten Datensatze
exportieren.
Im Kopf des csv werden die Namen der Datenbankfelder angegeben ( nicht der Text aus der BioOffice Oberflache ).
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Kurztasten

F1 Hilfe mit Beschreibungen der Datenfelder
Ctrl+N Neuer Datensatz

Ctrl+S Datensatz speichern

Ctrl+D Datensatz duplizieren

Ctrl + Del Datensatz lI6schen

Ctrl + Leerzeichen Kombox leeren

Ctrl + A gesamtes Datenfeld markieren
Ctrl+C Daten in Zwischenablage kopieren
Ctrl+V Daten aus Zwischenablage einfligen
F9 Datenfelder in Liste duplizieren

Daten in Excelformat exportieren ( es werden die selektierten Daten inklusive Sortierung aus

Ctrl+E der Liste iibernommen )

Ctrl + Shift + F Liste einfrieren
Ctrl + Shift + U Liste freigeben

Anmeldedaten

Server / IP

Datenbank

oooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooooo

Port

Datum Version  Anderung
29.1.2021 1.1 ® Release
8.4.2021 1.2 o Edit
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